Тематика курсовых работ на 2025/2026 уч.г.
	ФИО научного руководителя, ученая степень, звание
	Темы

	Николайчик Е.А., зав. кафедрой, доцент, к.б.н.
	Алгоритмы машинного обучения для анализа транскрипционной регуляции.

Базы данных для исследования транскрипционной регуляции.

Функциональный анализ генов Pectobacterium spp..

Рецепторные комплексы растений, ответственные за распознавание патогенов.

	Евтушенков А.Н., профессор, д.б.н.
	Видовое разнообразие бактерий рода Pectobacterium.

Распространение и вирулентность пектолитических бактерий рода Dickeya.

Бактериофаги бактерий рода Pectobacterium.

Факторы вирулентности бактерий рода Pectobacterium.

Таксономия пектолитических энтеробактерий.

	Качан А.В., доцент, к.б.н.
	Белки-автотранспортёры бактерий, их инженерия и применение.

Системы секреции белков грамотрицательных бактерий.

Принципы конструирования живых бактериальных вакцин.

	Русь О.Б., доцент, к.б.н.
	Дрожжевые системы экспрессии.

Способы усовершенствования штаммов-продуцентов ферментов.

	Ходосовская А.М., доцент, к.б.н.
	Оомицет Phythophthora infestans как гемибиотрофный патоген растений семейства Паслёновые.

Современные способы борьбы с фитопатогеном Phytophthora infestans.

	Бесараб Н.В.
	Характеристика роли вирусов в экосистемах.

Биологические свойства бактериофагов.

	Дюбю Ю.В.
	Анализ метилирования ДНК у бактерий.

Механизмы транспорта белков системой секреции III типа.

Механизмы транспорта белков системой секреции IV типа.

	Жардецкий С.С.
	Использование молекулярно-биологических методов для идентификации грибов в биопрепаратах.

Молекулярные основы взаимодействия ризосферных бактерий P. mendocina и грибов рода Trichoderma.

	Колубако А.В.
	Создание конструкции для фенотипического контроля сайленсинга генов в растениях картофеля.

Роль транскрипционных факторов WRKY в регуляции иммунного ответа растений Capsicum annuum.

Мишени для патогенов в гормональных сигнальных цепях иммунного ответа растений.

	Левданская А.И.
	Сравнительная транскриптомика с использованием языка R.

Методы машинного обучения для анализа биологических данных.

	Лукашевич В.А.
	Сравнительный геномный анализ систем устойчивости растений семейств Паслёновых к бактериальным фитопатогенам.

Сравнительный геномный анализ факторов вирулентности бактериальных фитопатогенов, инфицирующих растения семейства паслёновых.

NGS-секвенирование геномных последовательностей ДНК бактерии Pectobacterium caratovorum (Oxford Nanopore Technologies).

Сборка и анализ геномных последовательностей ДНК бактерии Pectobacterium versatile на основе результатов нанопорового секвенирования с акцентом на поиск факторов патогенности.

Анализ пангенома фитопатогенных бактериальных патогенов, инфицирующих растения семейства Паслёновые.

Сравнительный геномный анализ фитопатогенных бактерий родов Pectobacterium и Pantoea с целью поиска видо- и штаммоспецифических последовательностей, ассоциированных с факторами вирулентности и патогенности.

	Песоцкая К.Ю.
	Факторы вирулентности микроорганизмов порядка Enterobacterales, в том числе фитопатогенных бактерий.

Транскрипционные регуляторы MarR-семейства у патогенных бактерий порядка Enterobacterales.

Подвижность бактериальных клеток как критерий вирулентности патогенных микроорганизмов.

Формирование биоплёнок бактериями порядка Enterobacterales: механизмы их образования и роль в развитии бактериозов.

	Щаюк А.Н., доцент
	Метагеномный анализ кишечной микробиоты человека.
Ключевые аспекты роли микроРНК в ЛОР-заболеваниях.

Циркулирующие микроРНК как биомаркеры онкологических заболеваний.

Эпигенетическая регуляция развития онкологических заболеваний.

	Шруб Е.В.
	WAK-опосредованный иммунитет растений.
Молекулярные механизмы устойчивости растений к бактериям рода Dickeya и Pectobacterium.

Перспективы использования диких видов картофеля как источников R-генов для создания устойчивых сортов культурного картофеля.

	Шарангович М.А.
	Система секреции III типа у фитопатогенных бактерий.

Роль чувства кворума в контроле вирулентных свойств патогенов семейства Pectobacteriaceae.



